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Genomisk selektion



Genomisk selektion inom mjolkkoaveln
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Sakerheten i genomisk selektion beror pa

* Antal djur i referenspopulationen

* Effektiv populationsstorlek (kopplingsojamvikt, LD) — lag N,
Okar sakerheten

 Slaktskapet mellan djuren i referenspopulationen
* och mellan testdjuret och djuren i referenspopulationen

e Antal DNA-markorer som testas

e Genomisk (statistisk) modell for skattning av avelsvarde



Sakerheten i genomisk selektion beror pa

Sakerheten som funktion av antal djur i referenspopulationen

o e==h2=0.9
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Medelslaktskap och slaktskapsindex



Slaktskap, litet exempel
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Slaktskap, litet exempel
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Medelslaktskap, litet exempel
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Slaktskapsindex, litet exempel
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Slaktskapsindex, litet exempel

* bara medelslaktskap inom en senare del av populationen

* men hela populationen fér att rakna ut slaktskap
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Medelslaktskap och slaktskapsindex

» Slaktskapsindexet ar ett hjalpmedel for att hitta hundar som ar mer
obeslaktade an “medelhunden”.
* Kan anvandas nar man valt ut bra hundar for en mojlig parning
* i”bra hundar” ingar bl.a. att det inte blir hdg inavel i avkomman
e Om allt annat ar lika bra, blir avkomman mindre slakt med resten av
rasen om man valjer en hund med lagt slaktskapsindex
 Men man ska inte ga pa slaktskapsindex forst, risk att alla anvander
samma hundar vilket ger dveranvandning och dkat slaktskap i senare

generationer.
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Utbyte av data mellan lander



Gemensam avelsvardering av HD NO-SE

* Pilotras Norsk alghund (gra), grahund
* Problem: svart att rangordna t ex norska hundar fér anvandning i Sverige
 Exempel:

* norsk hund utan eget resultat i Sverige: sakerhet i avelsvardet 0,30

* med gemensamma data: sakerhet 0,57



Utbyte av slaktskap over lander

* Minskar risken for underskattning av importerade hundars medelslaktskap med

(svenska) populationen
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Mer modernt “Avelsdata”



Behov och onskemal om modernisering av
Avelsdata (eller alternativ tjanst)

* Rutinmassigt utbyte av data mellan lander, mojliggor internationell/nordisk
avelsvardering, mer komplett harstamning, inavel etc.

* Mer flexibel filtrering och battre malgruppsanpassning
* Rapportfunktioner och mojlighet till export av data

* Avelsvardering for fler egenskaper (t ex andra halsoegenskaper, livslangd?,
funktionsegenskaper och pa sikt aven baserat pa exteriorbeskrivning?)

e Slaktskapsindex for fler raser

* Majlighet att plocka in data fran andra kallor, t ex veterinardata och
hundagarrapporterad information



